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Cíl:

1. Poskytnout hlubší znalosti principů kvantitativní genetiky a jejich aplikace ve šlechtění zvířat.
2. Porozumění metodám odhadů genetických parametrů.
3. Porozumění principům selekce a hybridizace.
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	Týden
	Obsahová náplň přednášek a cvičení
	
	

	I.
	Základní pojetí šlechtění hospodářských zvířat

Složky, cíle a zdroje šlechtění HZ. Určení genetických rozdílů mezi populacemi. Výběr vhodného genotypu – obecně. Šlechtitelské programy. Fáze a kroky šlechtění. Zjišťování údajů o užitkovosti jedince a jeho příbuzných. Základní koncept genetického zlepšování 

Genetické parametry a jejich využití ve šlechtění

Genetické korelace, heritabilita, plemenná hodnota, koeficient inbrídingu.
	Urban
	

	II.
	Biometrické metody genetiky populací (základy)

Cíle využití biometrické genetiky. Teorie pravděpodobnosti. Kovariance, regrese a korelace. Úvod do maticové algebry a lineárních modelů. ANOVA. Lineární modely s fixními a náhodnými efekty.
	Urban
	

	III.
	Ekonomická hodnota užitkových vlastností

Relativní ekonomické váhy užitkových vlastností. Ekonomická hodnota a metody jejich stanovení. Ekonomická hodnota a odúrokování. Ziskové funkce – fixní a variabilní složky. Využití ziskových funkcí. Ekonomický tlak na genetické zlepšování zvířat
	Kuciel
	

	IV.
	Plemenná hodnota (PH)

Genetické vyhodnocení různých zdrojů údajů.
	Přibyl
	blok

	V.
	Genetické aspekty odhadu plemenné hodnoty

BLUP – model s jedním náhodným efektem. BLUP – model s vlivy prostředí. BLUP – multifaktorový model.
	Přibyl
	

	VI.
	Animal model.
	Přibyl
	

	VII.
	Odhady komponent variance 

Komponenty variance a jejich odhad. Metoda maximální věrohodnosti (ML a REML).
	Přibyl
	blok

	VIII.
	Genetické aspekty selekce

Výběrový rozdíl a spolehlivost odhadu PH. Očekávaná užitkovost potomstva. Hazardní funkce, portfolio genotypů.
	Přibyl
	

	IX.
	Genetický zisk

Podstata a předpoklad genetického zisku. Genetický zisk a plemenná hodnota. Úseky selekce. Principy a metody studia toku genů. Selekční plato.
	Přibyl
	

	X.
	Lokusy kvantitativních znaků QTL 

Mapování genomu hospodářských zvířat – QTL a markery. Vlastnosti QTL. Genetická disekce QTL.
	Kuciel
	

	XI.
	Nové technologie: Selekce podporovaná genetickými markery (MAS), klonování

Podstata a význam MAS. Využití vnitroplemenných rozdílů. Grandsire design. Odhad PH. Využití klonování u hosp. zvířat. Markery v hybridizaci. 
	Urban
	

	XII. – XIII.
	Genetické aspekty hybridizace

Genetické modely. Komponenty heterózního efektu. Inbríding. Metody hybridizace. Porovnání hlavních systémů hybridizace. Odhady parametrů křížení. Testace kombinační návaznosti.
	Urban
	

	XIV.
	Optimalizace hybridizačních programů

Predikce efektivnosti systémů křížení a užitkovosti hybridů. Funkce odhadu pro hlavní systémy a formy křížení.
	Urban
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